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La Mer Méditerranée, un “hotspot” de biodiversité

VS

Posidonia oceanica espece ingénieure clé-de-voute du littoral

© Dorian Guillemain

Vulnérabilité de Posidonia oceanica aux activités anthropiques ?

Pollutions chimiques :

Métaux, micropolluants organiques, POP,...




Les organismes épiphytes des feuilles de P. oceanica : quelle biodiversité ?

Influence des contaminants sur la biodiversité épiphytes des feuilles de P. oceanica ?



Méthode

17 sites instrumentés (2017...
Urbanisation ?

Industries ?

Ports ?

Rejets d’eaux usées ?

Marseille

— Flotteur

Toulon

— Capteur Lux/T°

Trape a sédiments
(Matiéres En Suspension)




Méthode

-—) -l == Bioinformatique
Extraction ADNe  Amplifications PCR & , ‘
Broyage « DNA taging » : COI & 16§ >-auencage ST "y
- lllumina® Biodiversite

Morphométrie des faisceaux
Séparation des épiphytes et des feuilles

Congélation
Lyophilisation
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Résultats

Diversité Y =» 833 échantillons =» 12077 variants =» affiliation taxonomique =2 1466 clusters
(régionale) (séquences uniques) (groupe de variants = « espéce »)
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Résultats

Diversité o = Dynamique temporelle
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Eucaryotes

Résultats
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=>» Eucaryotes photosynthétiques + diversifies
=» Saisonalité marqué avec une diversité maximum en été ou en automne
=>» Dynamiques découplées entre les groupes taxonomiques

=>» Variabilité interannuelle 10




Résultats

Diversité B =» Changement de composition des assemblages entre saisons

(dissimilarité)
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Résultats

Diversité B =» Changement de composition des assemblages entre saisons
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Diversité B =» Changement de composition des assemblages entre saisons
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Résultats

Diversité B =» difference de composition des assemblages entre sites
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Résultats

Bioconcentration des contaminants (ETMM) dans les assemblages épiphytes ?

=» Variable selon les sites : reflets des activités industrielles actuelles ou passées !
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Résultats

Influence des contaminants (ETMM) sur les assemblages épiphytes ?

Metal

Positive correlation >0.5

Negative correlation <-0.5

Ce

Gen: Granulosicoccus (96827)
Cl: Gammaproteobacteria (114728)
Gen: Ruegeria (77570)

Gen: Granulosicoccus (96827)

Cl: Gammaproteobacteria (114728)
Cl: Alphaproteobacteria (51707)
Gen: Ruegeria (77570)

Pb

Gen: Granulosicoccus (96827)

Cl: Gammaproteobacteria (114728)
Gen: Ruegeria (77570)

Od: Chromatiales (109213)

Cl: Alphaproteobacteria (51707)
Fam: Lacipirellulaceae (730)

Gen: Granulosicoccus (96827)
Cl: Gammaproteobacteria (114728)
Cl: Cyanobacteria (120206)

Gen: Granulosicoccus (96827)
Cl: Gammaproteobacteria (114728)
Cl: Alphaproteobacteria (51707)

Fe

Gen: Granulosicoccus (96827)

Cl: Gammaproteobacteria (114728)
Gen: Ruegeria (77570)

Cl: Alphaproteobacteria (51707)

Co

Cl: Gammaproteobacteria (108820)
Cl: Gammaproteobacteria (113443)
Cl: Gammaproteobacteria (91550)

Cu

Gen: Granulosicoccus (96827)
Cl: Gammaproteobacteria (114728)
Cl: Alphaproteobacteria (51707)

Zn

Od: Chromatiales (109213)
Fam: Lacipirellulaceae (730)
Od: Rhizobiales (48749)

Cl: Gammaproteobacteria (4978)

Sn

Gen: Granulosicoccus (96827)
Cl: Gammaproteobacteria (114728)
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Résultats
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Résultats

Influence des contaminants (ETMM) sur les assemblages épiphytes ?

Metal

Positive correlation >0.3

Mn

Sp: Adamsia paIIiata‘(ﬁ209)

Co

Sp: Adamsia palliata (43209)

Ph: Arthropoda (43498)
Ph: Arthropoda (12606)
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Résultats

Influence des contaminants (ETMM) sur les assemblages épiphytes ?

Positive correlation >0.3

Gen: Ceramium (3206/8)/

V¢
Gen: Lithophyllum (8820)

Fam: Rhodomelaceae (34201)

Gen: Champia (8524) e

Cl: Florideophyceae (34607)
Fam: Rhodomelaceae (28075)

Pb

Gen: Lithophyllum (8820)
Fam: Rhodomelaceae (23366)

Co

Gen: Ceramium (32068) /

Od: Ectocarpales (7061)
Gen: Hincksia (8208)
. 1
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Bioconcentration de Polluants Organique Persistant (POP) ?
= OHM LM-VR MoPoSys, BFR Med & ITEM POP-Transition (LCE L. Malleret, P. Doumenq)

Perception de la contamination de I'écosysteme cotier par les pécheurs
=>» lere étude ECCOREV EnviPech et a suivre... (LCE L. Malleret, P. Doumenq / LPED C. Barthelemy)

Transfert de contaminant dans la chaine trophique ?
=> A suivre...

Encagement d’oursins et suivi de biomarqueurs ecotoxicologique
=>» lere étude AOI IMBE OPE (P-H. Villard) et a suivre...

Extension du réseau de stations instrumentées
=» En cours sur la cOte Héraultaise avec Andromeéde Océanologie (Collaboration avec J. Deter)

Contribution a I’Observatoire du milieu marin de la baie de Fos-sur-Mer
=» En cours avec I'Institut Ecocitoyen
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